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स्लाइड 1 

आप में से कई लोगों को नमस्कार, यह अभी भी 11:50 [एएम] है, और मैं इस बारे में बात करने जा रहा हंू �क मैं 
क्लाउडलै े े �लए जीनोम अनक्रम �वश्लु षण को लोकतां े पर कसब का उपयोग करक सीओवीआईडी -19 क े �त्रक बनान ै े 
काम करंू गा, जो क्लाउड कप्य�टू ग क �लए एक एनएसएफ-�वत्त पो�षत प्रयोगात्मक परीक्षण ह। मैं ं ं े ै 
�मसौरी-कोलं ें ू ँ�बया �वश्व�वद्यालय म ह। 

स्लाइड 2 

और इस�लए हमारे े �लए पे्र ु ै: यह समझने ें ैकाम क रणा बहत सीधी ह म रु�च बढ़ रही ह �क �कसी व्यिक्त का जीनोम 
वास्तव में उन लक्षणों को कै से प्रभा�वत करता है जो एक व्यिक्त COVID-19 के कारण देखता है, साथ ही साथ बीमारी 
की गं ं े वे े बचे ेभीरता, साथ ही अ�तम प�रणाम - चाह बीमारी स हों या नहीं। इस�लए को�वड-19 रो�गयों क जीनोम का 
जीनोम �वश्लेषण करक, हम रोग की अपनी समझ म सु े ैं, और इससे ें े ें धार कर सकत ह हम नई उपचार रणनी�तयों और 
ते े े ें ै े ैं, और उनम े एक न्यू ंग्लैं �जी स दवा की खोज करन म मदद �मल सकती ह। कई प्रकाशनआ रह ह ें स इ ड जनलऑफ 
मे�ड�सन में है िजसने जीनोम-वाइड एसो�सएशन अध्ययन �कया था - और यह लगभग 1,900 रो�गयों का उपयोग 
करने ें े आनवु ं े�रएं े क बार म था। एक और प्रयास जो आसपास रहा ह औरजीनोम म उनक �शक व ट का अध्ययन करन े े ें ै 
वह है COVID मानवआनु ं ं ं ै और लक्ष्य मू े ैव�शक प्रयास, और यह एक अतरराष्ट्रीय सघ ह ल रूप स यह पहचानना ह �क 
�कसी व्यिक्त का जीनोम COVID-19 के प्र�त उनकी प्र�त�क्रया को कै से प्रभा�वत करता है। इस�लए हमारे जीनोम में 
COVID-19 से लड़ने के उत्तर हो सकते हैं, और यह ध्यान कें ��त करने के �लए एक महत्वपणू � के्षत्र है। 

https://covidinfocommons.datascience.columbia.edu/
https://covidinfocommons.datascience.columbia.edu/node/489
https://covidinfocommons.datascience.columbia.edu/node/489
https://covidinfocommons.datascience.columbia.edu/content/praveen-r-rao
https://www.nsf.gov/awardsearch/showAward?AWD_ID=2034247&HistoricalAwards=false
https://www.youtube.com/watch?v=Ti_2mnTYGMs
https://covidinfocommons.datascience.columbia.edu/events/october-covid-19-research-lightning-round-webinar-and-qa


 

  

                    

                   

                   

                 

                     

                     

                     

                       

  

                    

                  

                   

                       

                 

                    

                   

                    

                      

                    

                   

  

                      

                   

                      

                       

                  

                    

                  

                   

                   

                  

                   

       

  

                       

                  

 

स्लाइड 3 

इस�लए हमारी प�रयोजना के लक्ष्य मू े ैं, आप जानते ैं, दो गना ह � ं को मानव जीनोम ल रूप स ह ह ु ैं: पहला शोधकताओ 
अनु े पै े पर सं ेषण करन ें ै ें �बना �कसी शु ेक्रमों पर बड़ मान स्करण �वश्ल े म सक्षम बनाना ह, और लक्ष्य उन्ह ल्क क 
सं े ै े�रएट �वश्लषण अ�नवाय े े ें ैसाधन दना ह। इस�लए व ं े � रूप स व्यिक्त क जीनोम म �भन्नता का पता लगाता ह -
उदाहरण के �लए एकल न्यू रूपता या छोट आवे े ह, साथ ही, हम सं �रएटंिक्लयोटाइड बहु े षण और हटात ैं रचनात्मक वे 
जै े कॉपी नं े े े ें भी सोच सकते ैं। अब, अनसधान का दसरा �हस्सा मानव जीनोम की एक स बर व�रएशन क बार म ह ु ं ू 
कुशल डी नोवो असें े ें े ै े े े�रएटबली �वक�सत करन पर ध्यान क��त करन जा रहा ह ता�क हम व्यिक्तयों क जीनोम क व ं 
का गहन �वश्ले ें , आप जानते ैं, एक समह स सं ं े प्रभा�वत नहीं थे ूषण कर सक ह ू े ब�धत जो बीमारी स , और दसरा उस 
समू े सं ं ै े प्रभा�वत थे - और इस �वशे ं � ें े े हैं।ह स ब�धत ह जो बीमारी स ष सदभ म, हम COVID-19 को दख रह 

स्लाइड 4 

इस�लए अपने लक्ष्यों को प्राप्त करने े �लए, हम जो करने े ैं वह क्लाउडलै ेक जा रह ह ब का उपयोग करक एक 
सॉफ्टवेयर इन्फ्रास्ट्रक्चर �वक�सत करना ह। और क्लाउडलब कई वष� सै े ै, यह मू े ं प्यूै आसपास रहा ह ल रूप स क टर 
�सस्टम अनु ं े ें डे � े �लए योजनाबद्ध नहींसधान क �लए �डज़ाइन �कया गया था और यह वास्तव म टा गहन वकलोड क 
था, ले�कन इस �वशष प्रयास मे हम यह �दखाने े ैं �क हम क्लाउडलै ै से उठा सकते ैं ुें जा रह ह ब का लाभ क हऔर कछ 
सीमाओं े � ं ैं े ु ै ं ू ंक आसपास वकअराउड ह �क इस एक ब�नयादी ढांचा बनाना ह जो क्लस्टर कप्य�टग प्रौद्यो�ग�कयों का 
उपयोग करके बड़े पै े ेषण का समथन कर सकता ह, साथ ही ओपन सोस� ूमान पर जीनो�मक �वश्ल � ै टल्स, इस�लए हम 
जीनो�मक पाइपलाइनों के �लए मौजू ं े े े ैं। उनम से े ैद सव�त्तम प्रथाओ को दखन जा रह ह ें एक जीएटीक ह, हम बीडी 
जीनो�मक्स प�रयोजना को भी देखने जा रहे हैं, हम समानता प्राप्त करने के �लए अपाचे स्पाक� का उपयोग करने जा 
रहे हैं, और हम कु छ ओपन सोस� टूल्स का भी उपयोग करने जा रहे हैं जो जीनो�मक्स समु ें व्यापक रूप सेदाय म 
उपयोग �कए जाते ैं। और दसरा भाग एक कशल एल्गो�रथ्म �वक�सत करना होगा जो हम वह करने ें मदद करनेह ू ु ें म 
जा रहा है े हम डे नोवो असें े 'सं ू � सं ेषण' कहते ैं िजस बली का उपयोग करक पण स्करण �वश्ल ह । 
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रूप स रो�गयों क हों क बार म बात कर रह ह ंइस�लए अ�नवाय� े हम यहां े दो समू े े ें े ैं, और द्�वदलीय ग्राफ मॉड�लग का 
उपयोग करते हुए, हम इन व्यिक्तयों क बीच जोड़ीदार तलना को दखग और उनक जीनोम म व�रएंे ु े ें े े ें े ट का गहन 
�वश्ले ें े ें ेहतर ढग स े ें ें े। और दाईं ओर जो आप दखते ैं वह अ�नवाय�षण करग जो हम बीमारी को ब ं े समझन म मदद करग े ह 
रूप से सं ू � ै े े ैं - ओपन सोस� सॉफ़्टवे े सं � में जो कु छ भी पण पा�रिस्थ�तकी तंत्र ह िजस हम एक साथ रख रह ह यर क दभ 
उपलब्ध है े स्वयं े घटकों (जै े सं ू � सं ेषण इजन) का �नमाण करना। उसका लाभ उठाना, औरअपन क स पण स्करण �वश्ल ं � 
और लक्ष्य है, �दन क अं ें, शोधकता� ं े ताओं या अन्य, आप जानते ैं, स्थानों क माध्यम सेे त म ओ को वा�णि�यक �वक्र ह े 
क्लाउड कं प्य�टग ससाधनों क �लए उच्च लागत का भु े े े ें �चं ंू ं ं े गतान करन क बार म ता नही करनी चा�हए। इस�लए 
क्लाउडलै ु ै ं ै और हम इसका लाभ उठाना चाहते ैं ता�क मू े शोधकता� ंब एक मफ्त शक्ष�णक मच ह ह ल रूप स ओको 
COVID-19 का इलाज खोजने े ें बड़े पै े ेषण करन ेक प्रयास म मान पर जीनोम �वश्ल े की क्षमता क साथ सशक्त बनाया 
जा सके । हम यह भी समझना चाहेंगे: जीनो�मक वक� लोड कं प्यूटर और नटवके � �सस्टम को कै से प्रभा�वत करता है, 
आप जानते ैं? हम भ�वष्य की प्रणा�लयों का �नमाण क� ै स कर सकते ैं जो पै े �ह े ह मान पर जीनो�मक वकलोड को 
सं े ें बे ैं?सा�धत करन की �दशा म हतर ह 
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अब यहां एक प्रोजेक्ट साइट है - हमारे पास इसे स�क्रय रूप से जीथब पर होस्ट �कया जा रहा है - और हम 
उपयोगकता� ं ै े ंओ को क्लाउडलब पर साइन अप करन और एक ही लोड पर और साथ ही क्लस्टर पर सस्करण 



 

                       

                   

                     

                  

                      

                      

  

  

             

                       

                      

                   

     

  

                   

                  

                    

           

 

 

�वश्ले े की अनु े े ें ैं। वे अनु े नोवो असें े ैं, हमार षण करन म�त दन म सक्षम ह क्रमों पर ड बली भी कर सकत ह े पास दो 
साव� े उपलब्ध सं ु ं ै ेक्ट ह, जो �निश्चत रूप स COVID-19 सेज�नक रूप स साधनों तक पहच ह: एक हजार जीनोम प्रोज ै े 
सं ं ं ै े�कन यह हम े सॉफ़्टवे े े �लए बहत सारा डटा दता ह, और �फर हमार ब�धत नही ह, ल ें अपन यर का परीक्षण करन क ु े े ै े 
पास COVID-19 डे � ु ं ै जहां ु छ प�रयोजनाएं अनु ू ैं ेटा पोटल तक पहच ह क क्रमों को सचीबद्ध करती ह जो हमार �लए 
उपलब्ध ह, आप जानते ह �क हम अपने शरुआती प्रयासों पर कछ प्रदशन मल्यांकन की भी �रपोट करतेैं ैं ु ु � ू � हैं - हम 
वास्तव में ें इन अनक्रमों पर सु ं ेषण �कतनी ते े कर सकते ह - और साथ ही डी नोवो क्लस्टर मोड म स्करण �वश्ल जी स ैं 
�वश्लेषण। 
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ं ु [https://github.com/MU-Data-Science/EVA] य�द आप �बना �कसी लागत तो कृ पया इस �लक का अनसरण करें 
के बड़े पै े ेषण करन ें रु�च रखते ैं, और यहां एक सरल यू ै िजसे हम वत� ें ेमान पर जीनोम �वश्ल े म ह आई ह मान म बना रह 
हैं ता�क आप पहंुच प्रदान कर सकें , या अपनी फ़ाइलों के �लए यआरएल प्रदान कर सकू ें , और �फर आप बस कह सकते 
हैं ें और अपनी ईमे ें और �फर प्र�क्रया परी होनू े क बाद हम आपको सस्करण �वश्लेषण �नष्पा�दत कर ल आईडी द े ं 
फ़ाइल वापस भेज देंगे। 
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यहां ै ें पै े ेकर जीनो�मक्स तक जव सचना �वज्ञान से ेकर महामारी �वज्ञान तक क हमारी टीम ह, इसम थोलॉजी स ल ै ू ल े 
शोधकता� ं का एक �व�वध से ै ेर ेर साथ सॉफ्टवे े ें ओ ट शा�मल ह, और म े पीएचडी छात्र अरुण जका�रया म े यर बनान म 
स�क्रय रूप से शा�मल हैं, इस�लए ब�झझक हमसे सपक करें े े मं े में कोई े ं � य�द आपक पास हमार च का उपयोग करन 
प्रश्न या रु�च है, और आपके ध्यान के �लए बहुत-बहुत धन्यवाद। 

https://github.com/MU-Data-Science/EVA
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