COVID Information Commons (CIC) Research Lightning Talk 

Transcript of a Presentation by Peter Rose (UC San Diego), May 5,2020 

Title: COVID-19-Net: Integrating Health, Pathogen and Environmental Data into a Knowledge Graph for Case Tracking, Analysis, and Forecasting [image: ]

Peter Rose CIC Database Profile 

NSF Award #: 2028411 

Youtube Recording with Slides 

July 2020 CIC Webinar Information 

Transcript Editor:  Shikhar Johri


Transcript

स्लाइड 1 
ठीक। धन्यवाद, फ्लोरेंस, हमें आमंत्रित करने के लिए। मैं आपको COVID-19-Net की पृष्ठभूमि के बारे में थोड़ा बताता हूं। हम एनएसएफ ओपन नॉलेज नेटवर्क प्रोग्राम का हिस्सा थे। विशेष रूप से, हम तीन प्रकार के डेटा को जोड़ने में रुचि रखते थे: बायोमेडिकल डेटा, पर्यावरण डेटा और सामाजिक-जनसांख्यिकीय डेटा। फिर, जनवरी में COVID साथ आया। हमने सोचा कि यह वास्तव में एक महान उपयोग का मामला है जहां हमें बहु-विषयक डेटा को एकीकृत करने की आवश्यकता है, इसलिए यदि हम अगली स्लाइड पर जा सकते हैं। 

स्लाइड 2 
यह आपको दिखाता है कि हम क्या हासिल करने की कोशिश कर रहे हैं, इसलिए यदि आप COVID के बारे में सोचते हैं, तो वास्तव में तीन प्रमुख क्षेत्र हैं। एक मेजबान है, जो मानव हो सकता है या जानवर हो सकता है, और इसी तरह। फिर, हमारे पास रोगज़नक़, वायरस और फिर बाकी सब कुछ है, जिसे हम पर्यावरण कहते हैं। हम शोधकर्ताओं को मूल रूप से उन विभिन्न क्षेत्रों के बीच इस परस्पर क्रिया को देखने में सक्षम बनाना चाहते हैं। उदाहरण के लिए, मेजबान-रोगज़नक़ बातचीत को देखते हुए: पर्यावरण संक्रमण को कैसे प्रभावित करता है और आगे? यह मूल रूप से पृष्ठभूमि थी, और हमने शुरू किया। कृपया अगली स्लाइड लें।                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                               



स्लाइड 3 
जब हमने इस रैपिड अनुदान के लिए आवेदन किया, तो हमारे पास एनएसएफ से ओपन नॉलेज नेटवर्क पर सहयोगी थे। हमारे पास यूसी सांता बारबरा के सहयोगी थे। यह हरे रंग में है। यूसीएसएफ नारंगी में है, और हम नीले रंग में हैं। हम इसे विशेष क्षेत्रों में विभाजित करते हैं। हम जनसंख्या विशेषताओं, स्वास्थ्य डेटा, रोगज़नक़ जानकारी और पर्यावरणीय जानकारी जैसे नीले क्षेत्रों पर ध्यान केंद्रित कर रहे हैं, जबकि यूसी सांता बारबरा (यह एक और रैपिड है) के हमारे सहयोगी परिवहन और आपूर्ति श्रृंखला पर केंद्रित हैं। यूसीएसएफ बायोमेडिसिन पर केंद्रित है। कृपया अगली स्लाइड। 

स्लाइड 4 
यह एक तरह से, हमारा प्रोटोटाइप ज्ञान ग्राफ है। नॉलेज ग्राफ़ में आपके पास सूचना साइलो नहीं है, लेकिन आप सभी डेटा को एक साथ लिंक करते हैं. यह सिर्फ एक प्रोटोटाइप है। हमारे पास अभी तक यहां ज्यादा जानकारी नहीं है। दाईं ओर, आप रोगज़नक़, मेजबान के बारे में जानकारी देखते हैं। हमारे पास महामारी विज्ञान के बारे में, इस प्रकोप के बारे में जानकारी है यहाँ. फिर हमने बायोमेडिकल क्षेत्र पर बहुत ध्यान केंद्रित किया। हमारे पास इस ज्ञान ग्राफ में 30,000 से अधिक विभिन्न उपभेद हैं, लेकिन यह सभी एक साथ जुड़े हुए हैं। प्रत्येक तनाव के लिए, हम उत्परिवर्तन के अपने सभी प्रकारों, जीन और प्रोटीन पर प्रभाव को जानते हैं। हम प्रोटीन-प्रोटीन इंटरैक्शन के बारे में जानते हैं। हम इसे प्रकाशनों के साथ जोड़ते हैं। फिर, सबसे महत्वपूर्ण बात, हम इसे जियोलोकेशन से भी जोड़ते हैं। हमने दुनिया के पूरे भौगोलिक पदानुक्रम को मैप किया है, इसलिए हम दुनिया के किसी भी स्थान पर उपभेदों या मामलों को मैप कर सकते हैं - जनगणना-पथ स्तर तक सभी तरह से। ठीक है, कृपया अगली स्लाइड। 

स्लाइड 5 
जब हमने इस परियोजना को शुरू किया, तो हम चाहते थे कि यह एक स्वचालित परियोजना हो जिसे दूसरों द्वारा विस्तारित किया जा सके, इसलिए हमारे पास एक बहुत ही पारदर्शी और प्रतिलिपि प्रस्तुत करने योग्य वर्कफ़्लो है। सबसे पहले, हम ओपन एक्सेस डेटा के साथ शुरुआत करते हैं। हम जानकारी को पुनर्वितरित करने में सक्षम होना चाहते हैं, इसलिए हम भरोसेमंद सार्वजनिक डेटा रिपॉजिटरी से शुरू करते हैं, और फिर हमने एक प्रक्रिया बनाई जो स्वचालित रूप से जानकारी निकालती है और उस जानकारी को एकीकृत करती है। यह वास्तव में कुंजी है - इस सारी जानकारी का एकीकरण। हम बहुत खर्च करते हैं [...] यह वह जगह है जहां अधिकांश काम जाता है। COVID के साथ, चीजें दैनिक आधार पर बदलती हैं, इसलिए हमारे पास वास्तव में एक दैनिक अपडेट प्रक्रिया है। हमारे पास ओपन सोर्स सॉफ़्टवेयर है जो दैनिक आधार पर है, हम जानकारी अपडेट करते हैं, जानकारी को एकीकृत करते हैं, और फिर उसे एक ज्ञान ग्राफ में अपलोड करते हैं जिसे तब आगे क्वेरी किया जा सकता है। हम निष्पक्ष सिद्धांतों का पालन करने की कोशिश करते हैं, और सब कुछ खुला और आसानी से सुलभ है। आप हमारे सभी सॉफ्टवेयर प्राप्त कर सकते हैं। यह पुन: प्रयोज्य है और आगे, इसलिए इसके साथ, शायद हमारी अगली स्लाइड पर जाएं। 

स्लाइड 6 
आप जानते हैं कि एक बार जब हम इस ज्ञान ग्राफ को बना लेते हैं, तो कुछ चीजें होती हैं जो हम (या अंतिम उपयोगकर्ता) कर सकते हैं। सबसे पहले, आप उस ज्ञान को क्वेरी और ब्राउज़ कर सकते हैं जहां मुझे जानकारी मिलती है। यहाँ ऊपर बाईं ओर क्या दिखाया गया है. यह वायरस प्रोटीन और मानव प्रोटीन के बीच प्रोटीन-प्रोटीन बातचीत की खोज कर रहा है, उदाहरण के लिए। फिर, चूंकि यह एक ग्राफ फॉर्म में है, अगर हम वास्तव में इसका पता लगाते हैं तो आप बातचीत कर सकते हैं। हरे रंग में, वायरस के विभिन्न उपभेद हैं। विशेष जियोलोकेशन में, आप विशिष्ट उत्परिवर्तनों को देख सकते हैं और देख सकते हैं कि उन्हें विभिन्न उपभेदों के बीच कैसे साझा किया जा रहा है, उदाहरण के लिए। यह एक खोजपूर्ण विश्लेषण की तुलना में अधिक इंटरैक्टिव विश्लेषण है, लेकिन यदि आप अधिक मात्रात्मक गहन विश्लेषण करना चाहते हैं, तो आप कम्प्यूटेशनल नोटबुक में आसानी से उस डेटा तक पहुंच सकते हैं, जैसे कि हमारे स्टूडियो या ज्यूपिटर नोटबुक अधिक प्रतिलिपि प्रस्तुत करने योग्य प्रकार के विश्लेषण के लिए। जैसा कि मैंने उल्लेख किया है, जियोलोकेशन पर मैपिंग स्पष्ट रूप से कोरवेट के लिए बहुत महत्वपूर्ण है, इसलिए हम डैशबोर्ड के माध्यम से भी इस जानकारी तक पहुंचते हैं। ऊपर दाईं ओर, हम दिखाते हैं, उदाहरण के लिए, सैन डिएगो काउंटी के वर्तमान मामले या अनुमानित मामले मायने रखता है। यहां केंद्र में, हम विशिष्ट शहरों पर ध्यान केंद्रित करते हैं और देखते हैं, उदाहरण के लिए, उन क्षेत्रों में विभिन्न पूर्व-मौजूदा स्थितियां जैसे: अब कैंसर, मधुमेह, हृदय रोग, और इसके आगे का प्रसार क्या है, और यह जोखिम में आबादी को कैसे प्रभावित करता है? हम इस प्रफुल्लित उपकरण का उपयोग करके आगे ड्रिल कर सकते हैं। उदाहरण के लिए, हम जनगणना-पथ स्तर तक सभी तरह से ड्रिल कर सकते हैं और फिर जोखिम, आयु संरचना, और इसके आगे इसकी स्वास्थ्य आबादी पर अधिक गहराई से देख सकते हैं। हम आपको धन्यवाद देना चाहते हैं। कृपया अगली स्लाइड। 

स्लाइड 7 
हम फंडिंग के लिए एनएसएफ को धन्यवाद देना चाहते हैं, और ओपन नॉलेज नेटवर्क प्रोग्राम का भी हम हिस्सा थे, और वहां के सहयोगी। जाहिर है, हम सहयोगियों की भी तलाश कर रहे हैं। हम कई सहयोगियों की तलाश कर रहे हैं, इसलिए यदि आपके पास खुले डेटा सेट हैं जिन्हें आप हमारे साथ साझा करना चाहते हैं, तो हम उन पर चर्चा करना पसंद करते हैं। हम उन्हें एकीकृत करना पसंद करते हैं। यदि आपके पास कोड है जो विभिन्न डेटा स्रोतों से डेटा निकालता है जो हमारे लिए रुचि का होगा, और जाहिर है कि यदि आप हमारे किसी भी डेटा का उपयोग करना चाहते हैं (और मुझे लगता है कि हमने पहले ही इस कार्यक्रम में कई लोगों से बात की है), तो आप जानते हैं कि हम आपसे भी सुनना चाहते हैं। मुझे लगता है कि यह इसके बारे में है, इसलिए चैट विंडो में मैं अपने COVID ग्राफ का एक लिंक पेस्ट करूंगा ताकि यह सब ऑनलाइन उपलब्ध हो, ताकि आप स्वयं इसका पता लगा सकें। धन्यवाद। 
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